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Πανεπιστημιακή Εκπαίδευση 
08/2024 – 10/2024 Μεταδιδακτορική Έρευνα 

Lunenfeld - Tanenbaum Research Institute (LTRI), Sinai Health System, 
Πανεπιστήμιο του Τορόντο, Καναδάς. 

2018 – 2024 Μεταδιδακτορική Έρευνα 
Τομέας Βιοχημείας και Μοριακής Βιολογίας, Τμήμα Βιολογίας, Εθνικό και 
Καποδιστριακό Πανεπιστήμιο Αθηνών, Αθήνα, Ελλάδα. 

2014 – 2018 Διδακτορική διατριβή 
Τομέας Βιοχημείας και Μοριακής Βιολογίας, Τμήμα Βιολογίας, Εθνικό και 
Καποδιστριακό Πανεπιστήμιο Αθηνών, Αθήνα, Ελλάδα. 
Τίτλος διδακτορικής διατριβής: Ταυτοποίηση και μελέτη της έκφρασης 
νέων mRNA ισομορφών των γονιδίων των Καλλικρεϊνών και της 
Ριβονουκλεάσης κ καθώς και των μορίων miRNAs που τα στοχεύουν σε 
καρκινικά κύτταρα και συμπαγείς όγκους. 

2008 – 2013 Πτυχίο Βιολογίας 
Τμήμα Βιολογίας, Εθνικό και Καποδιστριακό Πανεπιστήμιο Αθηνών, 
Αθήνα, Ελλάδα. 

 

Παρούσα θέση 

Επίκουρος Καθηγητής (09/2025 - ): Τομέας Βιοχημείας και Μοριακής Βιολογίας, Τμήμα 
Βιολογίας, Εθνικό και Καποδιστριακό Πανεπιστήμιο Αθηνών, Αθήνα, Ελλάδα.  

 

Επιστημονικός υπεύθυνος σε ερευνητικά προγράμματα 
1. Αποκρυπτογράφηση του επιμεταγραφωμικού προφίλ των ανθρώπινων γονιδίων που 

σχετίζονται με την απόπτωση στον καρκίνο του μαστού. 
Χρηματοδότηση: Ελληνικό Ίδρυμα Έρευνας & Καινοτομίας (ΕΛ.ΙΔ.Ε.Κ.). 
Διάρκεια: 2023 – 2025. 

2. Ταυτοποίηση και κλινική αξιολόγηση θραυσμάτων των tRNA (tRNA-derived RNA 
fragments, tRFs) στον καρκίνο του παχέος εντέρου, με χρήση αλληλούχησης νέας γενιάς 
(NGS) και υπερευαίσθητων μοριακών μεθοδολογιών 

Χρηματοδότηση: Υποτροφία για μεταδιδακτορική έρευνα από το Ίδρυμα Μποδοσάκη. 
Διάρκεια: 2019 – 2022. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Ονοματεπώνυμο : Παναγιώτης Αδαμόπουλος 
Ημερομηνία/Τόπος γέννησης : 19/12/1990, Αθήνα, Ελλάδα 
Εθνικότητα : Ελληνική 
Στοιχεία επικοινωνίας : Τηλ: +30 2107274142, e-mail: padamopoulos@biol.uoa.gr 
Γλώσσες : Ελληνικά και Αγγλικά 

mailto:padamopoulos@biol.uoa.gr


Βιογραφικό Σημείωμα – Παναγιώτης Αδαμόπουλος 

3│10 
 

Μέλος ερευνητικής ομάδας σε ερευνητικά προγράμματα 
1. Μελέτη του m6A επιμεταγραφώματος στον καρκίνο της ουροδόχου κύστεως. 
Χρηματοδότηση: Ελληνικό Ίδρυμα Έρευνας & Καινοτομίας (ΕΛ.ΙΔ.Ε.Κ.). 
Διάρκεια: 2022 – 2023. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Καθηγητής Ανδρέας Σκορίλας. 

2. Μη-επεμβατική μοριακή μεθοδολογία διάγνωσης και εξατομικευμένης 
μεταθεραπευτικής παρακολούθησης του καρκίνου της ουροδόχου κύστεως 

Χρηματοδότηση: Ερευνώ – Δημιουργώ – Καινοτομώ (2ος κύκλος). 
Διάρκεια: 2022 – 2023. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Καθηγητής Ανδρέας Σκορίλας. 

3. Σχεδιασμός και Ανάπτυξη Καινοτόμων Μορίων Βασισμένων σε Βιοδραστικούς Μεταβολιτές 
της Ελιάς (Olea Europea) με Αντιφλεγμονώδη και Αντικαρκινική Δραστικότητα. 

Χρηματοδότηση: Ερευνώ – Δημιουργώ – Καινοτομώ (2ος κύκλος). 
Διάρκεια: 2022 – 2023. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Καθηγητής Αλέξιος-Λέανδρος Σκαλτσούνης. 

4. Μελέτη του μοριακού προφίλ των μικρών μη-κωδικών RNA μορίων RNA (sncRNAs) στον 
καρκίνο του μαστού: Αξιολόγηση της κλινικής σημασίας τους στην έγκαιρη διάγνωση, στην 
εξατομικευμένη πρόγνωση και πρόβλεψη ανταπόκρισης στην θεραπεία των ασθενών. 

Χρηματοδότηση: Εταιρεία Ογκολόγων Παθολόγων Ελλάδας. 
Διάρκεια: 2019 – 2022. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Δρ. Γ. Αρδαβάνης. 

5. Ανάλυση της έκφρασης και μελέτη του ρόλου μη κωδικών μορίων που στοχεύουν 
αποπτωτικά γονίδια, με χρήση αλληλούχησης επόμενης γενιάς και υπερευαίσθητων 
μοριακών μεθοδολογιών, σε περιπτώσεις ευαισθησίας ή ανθεκτικότητας καρκινικών 
κυττάρων μαστού στην απόπτωση, επαγόμενη με αντικαρκινικά φάρμακα. 

Χρηματοδότηση: Εταιρεία Ογκολόγων Παθολόγων Ελλάδας. 
Διάρκεια: 2017 – 2021. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Δρ. Μ. Δρίζου. 

6. Sequencing the transcriptome of Helix aspersa Mϋller, 1774. 
Χρηματοδότηση: Υποτροφίες Ιδρύματος Αλέξανδρος Σ. Ωνάσης. 
Διάρκεια: 2014 – 2016. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Καθηγητής Αριστείδης Παρμακέλης. 

7. Utilization of bioinformatics and microchip emerging technologies towards a next 
generation architecture health system for diabetes mellitus type 2 management, 
prevention and personalized medical care. 

Χρηματοδότηση: SYNERGASIA II, 2013–2015. 
Διάρκεια: 2015. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Ομότιμος Καθηγητής Εμμανουήλ Φραγκούλης. 

8. Understanding the impact of production processes on the ecology of spoilage and 
contaminating microorganisms in dairy products (ESL, evaporated milk) and fresh 
fruit juices – Development of molecular methodologies and mathematical models for 
predicting shelf life. 

Χρηματοδότηση: SYNERGASIA I, 2011–2015. 
Διάρκεια: 2014. 
Επιστημονικός Υπεύθυνος: Καθηγητής Ανδρέας Σκορίλας. 
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Ερευνητική δραστηριότητα 
 Προσδιορισμός του προφίλ των μετα-μεταγραφικών τροποποιήσεων των mRNAs και 

διερεύνηση της σημασίας τους στη σταθερότητα και μεταφραστική ικανότητά τους. 
 Διερεύνηση του βιοχημικού ρόλου των μεθυλ-τρανσφερασών και απομεθυλασών των 

ανθρώπινων mRNAs μέσω μοριακών μεθοδολογιών γονιδιακής αποσιώπησης. 
 Ταυτοποίηση, χαρακτηρισμός και μελέτη της δομής νέων εναλλακτικών μεταγράφων mRNAs 

- διερεύνηση του ρόλου και της λειτουργίας τους στην εξέλιξη του καρκίνου. 
 Μελέτη του πρωτεωμικού προφίλ της γονιδιακής οικογένειας των καλλικρεϊνών και 

διερεύνηση της σημασίας του σε ανθρώπινες ασθένειες.  
 Μελέτη σημειακών μεταλλάξεων και φαινομένων γονιδιακής επέκτασης γονιδίων που 

σχετίζονται με επιμεταγραφωμικούς μηχανισμούς και αποσαφήνιση του ρόλου τους σε 
δείγματα ουροθηλιακού καρκίνου. 

 Μελέτη ρύθμισης της έκφρασης γονιδίων μέσω microRNAs (miRNAs) και θραυσμάτων tRNA 
(tRFs) σε καρκινικά κύτταρα. 

 Διερεύνηση του ρόλου, της βιοσύνθεσης, της ρύθμισης και της σημασίας μη-κωδικών μορίων 
miRNAs και lncRNAs (long non-coding RNAs) στον καρκίνο του παχέος εντέρου, καθώς και 
άλλων ανθρώπινων νεοπλασιών. 

 Ανάπτυξη μεθοδολογιών μαζικής παράλληλης αλληλούχησης για την μελέτη μεταλλάξεων του 
ιού SARS-CoV-2 και την επίδρασή τους στη δομή και λειτουργία της Spike πρωτεΐνης. 

 Σχεδιασμός και ανάπτυξη υπολογιστικών εργαλείων για την ανάλυση δεδομένων “omics” που 
αφορά την de novo συναρμολόγηση γονιδιωμάτων/μεταγραφωμάτων, τη διαφορική 
γονιδιακή έκφραση, την μεθυλίωση DNA/RNA, την ανακάλυψη στόχων miRNAs, την 
πρόβλεψη θέσεων πρόσδεσης μεταγραφικών παραγόντων, καθώς και την ανίχνευση και 
χαρακτηρισμό μεταλλάξεων σε ζωντανούς οργανισμούς. 

 
Δείκτες Ερευνητικής Απόδοσης 
 63 δημοσιεύσεις σε διεθνή επιστημονικά περιοδικά με κριτές. 

- Πρώτος συγγραφέας σε 26 δημοσιεύσεις. 
- Δεύτερος συγγραφέας σε 19 δημοσιεύσεις. 
- Συγγραφέας αλληλογραφίας σε 11 δημοσιεύσεις. 
- Δημοσιεύσεις σε αξιόλογα επιστημονικά περιοδικά του πεδίου, όπως: Genome Research, FEBS 

Journal, RNA Biology, Genomics, Apoptosis, Cancer Letters, British Journal of Cancer, 
International Journal of Biochemistry & Cell Biology, Scientific Reports, BMC Genomics, 
Epigenomics. 

 Σύνολο βιβλιογραφικών αναφορών: 1514 (Google Scholar). 
 Συντελεστής h-Index: 21 (Google Scholar). 
 3 ευρεσιτεχνίες. 
 3 κεφάλαια σε διεθνή επιστημονικά βιβλία. 
 >300 δημοσιευμένες πρωτότυπες καταχωρήσεις στη διεθνή τράπεζα γονιδίων (GenBank® of NCBI). 
 >50 δημοσιεύσεις (5 από ομιλίες) σε πρακτικά διεθνών και εθνικών συνεδρίων. 

 

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/?term=Adamopoulos+PG&sort=date
https://scholar.google.com/citations?user=xwUHJLMAAAAJ&hl=el&oi=ao
https://scholar.google.com/citations?user=xwUHJLMAAAAJ&hl=el&oi=ao
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Πρωτότυπες δημοσιεύσεις σε διεθνή επιστημονικά περιοδικά με κριτές 
1. Adamopoulos PG, Athanasopoulou K, Scorilas A. A versatile type VI CRISPR-based approach 

for targeted m6A demethylation in mRNAs. Genome Res. 2025 (Accepted). 
2. Athanasopoulou K, Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Daneva GN, Prassas I, Yousef GM, 

Diamandis EP, Scorilas A. Deciphering the m6A Epitranscriptomic Landscape of mRNAs in 
Breast Cancer Cells. Mol Cell Biol. 2025 Oct 6:1-20. doi: 10.1080/10985549.2025.2560956. 

3. Athanasopoulou K, Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Scorilas A. Exploring the m5C 
epitranscriptome of mRNAs in breast cancer cells through genome engineering and long-read 
sequencing approaches. Funct Integr Genomics. 2025 Jun 25;25(1):136. doi: 10.1007/s10142-
025-01648-4. 

4. Adamopoulos PG, Boti MA, Athanasopoulou K, Tsiakanikas P, Daneva GN, Scorilas A. 
Decoding the Transcriptional Complexity of the Human BRCA2 DNA Repair Gene Using 
Hybrid-seq. Biochem Genet. 2025 Jul 10. doi: 10.1007/s10528-025-11180-6. 

5. Adamopoulos PG, Bartzoka N, Tsiakanikas P, Scorilas A. Characterization of novel ACE2 
mRNA transcripts: The potential role of alternative splicing in SARS-CoV-2 infection. Gene. 
2025; 5:936:149092. doi: 10.1016/j.gene.2024.149092. 

6. Athanasopoulou K, Adamopoulos PG, Scorilas A. New insights into the dynamics of m6A 
epitranscriptome: hybrid-seq identifies novel mRNAs of the m6A writers METTL3/14. 
Epigenomics. 2024; 1-16. doi: 10.1080/17501911.2024.2390818. 

7. Diamantopoulos MA, Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Nisotakis T, Skourou PC, Scorilas A. 
Unraveling novel mRNA transcripts of the human DNA N-glycosylase (NTHL1) gene with the 
implementation of an innovative targeted DNA-seq assay. Gene. 2024; 930:148856. doi: 
10.1016/j.gene.2024.148856. 

8. Adamopoulos PG, Diamantopoulos MA, Boti MA, Zafeiriadou A, Galani A, Kostakis M, Markou 
A, Sideris DC, Avgeris M, Thomaidis NS, Scorilas A. Spike-Seq: An amplicon-based high-
throughput sequencing approach for the sensitive detection and characterization of SARS-
CoV-2 genetic variations in environmental samples. Sci Total Environ. 2024; 914:169747. doi: 
10.1016/j.scitotenv.2023.169747. 

9. Soureas K, Papadimitriou MA, Malandrakis P, Papanota AM, Adamopoulos PG, Ntanasis-
Stathopoulos I, Liacos CI, Gavriatopoulou M, Sideris DC, Kastritis E, Dimopoulos MA, Scorilas 
A, Terpos E, Avgeris M. Small RNA-seq and clinical evaluation of tRNA-derived fragments in 
multiple myeloma: Loss of mitochondrial i-tRFHisGTG results in patients' poor treatment 
outcome. Br J Haematol. 2024; 204(5):1790-1800. doi: 10.1111/bjh.19332. 

10. Adamopoulos PG, Athanasopoulou K, Boti MA, Dimitroulis G, Daneva GN, Tsiakanikas P, 
Scorilas A. Hybrid-seq deciphers the complex transcriptional profile of the human BRCA1 DNA 
repair associated gene. RNA Biol. 2023; 20(1):281-295. doi: 
10.1080/15476286.2023.2220210. 

11. Boti MA, Adamopoulos PG, Vassilacopoulou D, Scorilas A. Unraveling the Concealed 
Transcriptomic Landscape of PTEN in Human Malignancies. Curr Genomics. 2023; 24(4):250-
262. doi: 10.2174/0113892029265367231013113304. 

12. Papadimitriou MA, Soureas K, Papanota AM, Tsiakanikas P, Adamopoulos PG, Ntanasis-
Stathopoulos I, Malandrakis P, Gavriatopoulou M, Sideris DC, Kastritis E, Avgeris M, 

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/41047957/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40555775/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40555775/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40640493/
https://doi.org/10.1016/j.gene.2024.149092
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39225157/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39147115/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/38159750/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/38414235/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/37272060/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/38169628/
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Dimopoulos MA, Terpos E, Scorilas A. miRNA-seq identification and clinical validation of 
CD138+ and circulating miR-25 in treatment response of multiple myeloma. J Transl Med. 
2023; 21(1):245. doi: 10.1186/s12967-023-04034-5. 

13. Galani A, Markou A, Dimitrakopoulos L, Kontou A, Kostakis M, Kapes V, Diamantopoulos MA, 
Adamopoulos PG, Avgeris M, Lianidou E, Scorilas A, Paraskevis D, Tsiodras S, Dimopoulos 
MA, Thomaidis N. Delta SARS-CoV-2 variant is entirely substituted by the omicron variant 
during the fifth COVID-19 wave in Attica region. Sci Total Environ. 2023; 856(Pt 1):159062. 
doi: 10.1016/j.scitotenv.2022.159062. 

14. Adamopoulos PG, Athanasopoulou K, Tsiakanikas P, Scorilas A. A comprehensive nanopore 
sequencing methodology deciphers the complete transcriptional landscape of cyclin-
dependent kinase 4 (CDK4) in human malignancies. FEBS J. 2022; 289(3):712-729. doi: 
10.1111/febs.16201. 

15. Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Stolidi I, Scorilas A. A versatile 5' RACE- Seq methodology 
for the accurate identification of the 5' termini of mRNAs. BMC Genomics. 2022; 23(1):163. doi: 
10.1186/s12864-022-08386-y. 

16. Athanasopoulou K, Adamopoulos PG, Scorilas A. Structural characterization and expression 
analysis of novel MAPK1 transcript variants with the development of a multiplexed targeted 
nanopore sequencing approach. Int J Biochem Cell Biol. 2022; 150:106272. doi: 
10.1016/j.biocel.2022.106272. 

17. Athanasopoulou K, Adamopoulos PG, Daneva GN, Scorilas A. Decoding the concealed 
transcriptional signature of the apoptosis-related BCL2 antagonist/killer 1 (BAK1) gene in 
human malignancies. Apoptosis. 2022; 27(11-12):869-882. doi: 10.1007/s10495-022-01753-w. 

18. Tsiakanikas P, Adamopoulos PG, Tsirba D, Artemaki PI, Papadopoulos IN, Kontos CK, Scorilas 
A. High Expression of a tRNAPro Derivative Associates with Poor Survival and Independently 
Predicts Colorectal Cancer Recurrence. Biomedicines. 2022; 10(5):1120. doi: 
10.3390/biomedicines10051120. 

19. Papadimitriou MA, Papanota AM, Adamopoulos PG, Pilala KM, Liacos CI, Malandrakis P, 
Mavrianou-Koutsoukou N, Patseas D, Eleutherakis-Papaiakovou E, Gavriatopoulou M, Kastritis 
E, Avgeris M, Dimopoulos MA, Terpos E, Scorilas A. miRNA-seq and clinical evaluation in 
multiple myeloma: miR-181a overexpression predicts short-term disease progression and poor 
post-treatment outcome. Br J Cancer. 2022; 126(1):79-90. doi: 10.1038/s41416-021-01602-8. 

20. Galani A, Aalizadeh R, Kostakis M, Markou A, Alygizakis N, Lytras T, Adamopoulos PG, Peccia 
J, Thompson DC, Kontou A, Karagiannidis A, Lianidou ES, Avgeris M, Paraskevis D, Tsiodras S, 
Scorilas A, Vasiliou V, Dimopoulos MA, Thomaidis NS. SARS-CoV-2 wastewater surveillance 
data can predict hospitalizations and ICU admissions. Sci Total Environ. 2022; 804:150151. 
doi: 10.1016/j.scitotenv.2021.150151. 

21. Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Boti MA, Scorilas A. Targeted Long-Read Sequencing 
Decodes the Transcriptional Atlas of the Founding RAS Gene Family Members. Int J Mol Sci. 
2021; 22(24):13298. doi: 10.3390/ijms222413298. 

22. Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Adam EE, Scorilas A. Unraveling novel survivin mRNA 
transcripts in cancer cells using an in-house developed targeted high-throughput sequencing 
approach. Genomics. 2021; 113(1 Pt 2):573-581. doi: 10.1016/j.ygeno.2020.09.053. 

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/37024879/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/36181801/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34535948/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35219290/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35878809/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35876934/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35625858/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34718359/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34623953/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34948093/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/32980523/
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23. Avgeris M, Adamopoulos PG, Galani A, Xagorari M, Gourgiotis D, Trougakos IP, Voulgaris N, 
Dimopoulos MA, Thomaidis NS, Scorilas A. Novel Nested-Seq Approach for SARS-CoV-2 Real-
Time Epidemiology and In-Depth Mutational Profiling in Wastewater. Int J Mol Sci. 2021; 
22(16):8498. doi: 10.3390/ijms22168498. 

24. Boti MA, Adamopoulos PG, Tsiakanikas P, Scorilas A. Nanopore Sequencing Unveils Diverse 
Transcript Variants of the Epithelial Cell-Specific Transcription Factor Elf-3 in Human 
Malignancies. Genes (Basel). 2021; 12(6):839. doi: 10.3390/genes12060839. 

25. Katsaraki K, Adamopoulos PG, Papageorgiou SG, Pappa V, Scorilas A, Kontos CK. A 3' tRNA-
derived fragment produced by tRNALeuAAG and tRNALeuTAG is associated with poor prognosis in 
B-cell chronic lymphocytic leukemia, independently of classical prognostic factors. Eur J 
Haematol. 2021; 106(6):821-830. doi: 10.1111/ejh.13613. 

26. Papatsirou M, Adamopoulos PG, Artemaki PI, Georganti VP, Scorilas A, Vassilacopoulou D, 
Kontos CK. Next-generation sequencing reveals alternative L-DOPA decarboxylase (DDC) 
splice variants bearing novel exons, in human hepatocellular and lung cancer cells. Gene. 2021; 
768:145262. doi: 10.1016/j.gene.2020.145262. 

27. Artemaki PI, Papatsirou M, Boti MA, Adamopoulos PG, Christodoulou S, Vassilacopoulou D, 
Scorilas A, Kontos CK. Revised Exon Structure of l-DOPA Decarboxylase (DDC) Reveals Novel 
Splice Variants Associated with Colorectal Cancer Progression. Int J Mol Sci. 2020; 
21(22):8568. doi: 10.3390/ijms21228568. 

28. Karousi P, Adamopoulos PG, Papageorgiou SG, Pappa V, Scorilas A, Kontos CK. A novel, 
mitochondrial, internal tRNA-derived RNA fragment possesses clinical utility as a molecular 
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